I5_系統生物學與電腦模擬分析在分子檢驗的應用
實驗課程-3
1.課程基本資料：

	課程名稱
	開課學期
	必修/選修　
	預估修課人數

	系統生物學與電腦模擬分析在分子檢驗的應用
	□上學期

□下學期

■暑期
	□必修 ■選修
	20

	負責老師
	學分數
	實際授課時數
	開課對象

	楊孔嘉、辛致煒
	1
	36
	碩、博生、醫檢師


2. 評分方式：

實際操作：50%，書面報告：50%

3.課程授課大綱及內容【日期、實習內容、授課老師(請註明校內、校外或產業界)及上課時數】：

課程簡介: 系統生物學與電腦模擬分析在分子檢驗應用在大規模分析、親緣演化、分子檢驗、疾病診斷、與治療藥物開發上具有極高應用價值，本課程以介紹系統生物學之理論與應用，利用電腦模擬的方式瞭解蛋白質和小分子、抗體和抗原等之間的交互作用方式，將來可以應用於癌症分子診斷。規劃由淺入深，由基礎至進階之基礎課程，使學生能兼具結構生物資訊理論基礎與電腦模擬分析之能力，最後並以實驗室實作，以結合生物資訊與分子檢驗之理論與實務。課程包括: 系統生物學分析方法及理論背景、基本結構生物資訊理論背景、電腦分子模擬軟體教學、上機實際操作、實作模擬分析報告並將分析結果放置網頁呈現與實驗室實作之應用。

	日期
	講題
	時數
	授課老師

	8/26
	System biology and bioinformatics analysis 

Proteomics
ProtoArray® Technology
The analysis of protein primary and secondary structures

Expasy tools (電腦實作)
	1

1.5
1.5
1
3
	楊孔嘉 (校內)
廖寶琦 (校內)
楊家玲 (產業界；萊富)
莊偉哲 (校內)
莊偉哲 (校內)

	8/27
	High throughtput technology
Functional Analysis of OMICs Data. Tools and applications
The analysis of protein tertiary and quaternary structures

Expasy tools (電腦實作)
	1.5
1.5
1

3
	辛致煒 (校內)
許宏吉 (產業界；源資)
莊偉哲 (校內)
莊偉哲 (校內)

	8/28
	Database integration
Bioinformatics on the Internet
Protein 3D structure display
DSviewer and pdbviewer (電腦實作)
	1.5
1.5
1
3
	曾新穆 (校內)
鄧致剛 (長庚大學)
莊偉哲 (校內)
莊偉哲 (校內)

	8/29
	Molecular modeling of protein structures
Homology modeling I (電腦實作)
Homology modeling II (電腦實作)
	2
1
4
	蔡耿彰 (中研院)
蔡耿彰 (中研院)

蔡耿彰 (中研院)

	8/30
	Molecular modeling of protein-ligand interaction Examples of Molecular Model for Protein-Ligand interaction (電腦實作)

Structure-Based Virtual Screening: Protein-Peptide WebDocking (電腦實作)

評量與討論
	1

2

3

1
	蔡耿彰 (中研院)

蔡耿彰 (中研院)

蔡耿彰 (中研院)

楊孔嘉 (校內)


